stiCTGSults txt 

1. Title: US- 1 0- 61 5- 383A- 7_C0PY_1 02_2894 

Sequence: 1 1 1 aaaaaaaaat aat 1 1 act at agaaaaaat aaaaat t aa 2793 

DE St aphyl ococcus epi der rri di s OFF nucl ei c aci d sequence SEQ I D NQ 2477. 
XX 

KW Staphylococcus epi derm dis; open reading frarre; OFF; bacterial infection; 
KW antibacterial; gene therapy; gene; ds. 

OS Staphylococcus epi der rri di s. 

PN US6380370- B1 . 

PD 30- APR- 2002. 

PF 13- AUG- 1998; 98US- 001 34001 . 

PR 14- AUG- 1997; 97US- 0055779P. 
PR 08- NOV- 1997; 97US- 0064964P. 

PA ( GENO- ) GENOME THERAPEUTI OS CORP. 

PI Doucet t e- St arrm LA, Bush D; 

DR V\PI ; 2002-381255/41. 

DR P-PSDB; ABP40469. 
XX 

PT Novel isolated nucleic acid encoding a Staphylococcus epi der iris 

PT polypeptide, useful for diagnosing and treating bacterial infections. 

PS Di scl osure; SEQ I D NO 2477; 267pp; Engl i sh. 
XX 

CC ABN90538 to ABN93374 represent Staphylococcus epi der rri dis open reading 

CC frarre ( CRF) nucleic acid sequences which encode the arri no acid sequences 

CC given in ABP35124 to ABP37960. The S. epi der rri dis sequences have 

CC antibacterial activity and can be used in gene therapy. The sequences can 

CC also be used i n t he diagnosis and treatment of bacterial infections, 

CC particularly S. epi der rri dis infections. The sequences can be used to 

CC screen for corrpounds able to interfere with the S. epi der rri di s life cycle 

CC or inhibit S. epi der rri dis infection. N. B. The sequence data for this 

CC patent did not form part of the printed specification, but was obtained 

CC in electronic f or mat directly from the USPTO web site 

XX 

SQ Sequence 2793 BP; 1149 A; 423 C; 497 Q 724 T; 0 U; 0 a her ; 

Query Match 99.9% Score 2791.4; DB 1 ; Lengt h 2793; 

Best Local Sirrilarity 99.9% Pred. No. 0; 

Matches 2792; Conservative 0; Msrratches 1; I ndel s 0; Gaps 0; 

Cy 1 TTAAAAAAAMTMTTTACTMCTAAAAAGAMCCTATAGCAMTAMTCXAATAAATAT 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1 TTAAAAAAAMTMTTTACTMCTAAAMGAMCCTATAGCAMTAMTCCAATAAATAT 60 

Cy 61 GCAATTAGAAMTTCACAGTAGGTACAGCGTCTATTGTMTAGGTGCAG3ATTATTGTTT 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 61 GCAATTAGAAMTTCACAGTAGGTACAQCXjrCTATTGTMTAGOTGCAACATTATTGTTT 120 

Cy 121 GGTTTAGGTCATMTGAGGCCAMGCTGAGGAGMTACAGTA 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 121 GGTTTAGGTCATMTGAGGQCAMGCTGAG^ 180 

Cy 181 MTATGGATG^TG^ATTATCAGATAGCMTGATCAGTCCAGTMTG^AGAAAAGAATGAT 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 181 MTATG3ATG^TG^ATTATCAGATAGCMTGATCAGTCCAGTMTG^AG^AMG^ATGAT 240 
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cy 

Db 


241 
241 


CTMTC^TMTACTC^CTCAATAMCA^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTMTCAATMTACTCV\CTCV\ATAAACA<X^ 


300 
300 


Cy 


301 


ACGAATACCAACCATCCCATAGAA^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AC£AATACCAACX3^TC03ATACWW\T^ 


360 


Db 


301 


360 


CV 
Db 


361 
361 


CTA^TOW\A03\AGCAACATTTTT^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTAC*TOW\ACG/\AGSAA^^ 


420 
420 


Cy 
Db 


421 
421 


GAAGAACTaSTAAMGAAOCTCAT^ 


480 
480 


Cy 
Db 


481 
481 


CAACAACXttTCTCATACAACAATAMTACT^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAACAACXttTCTCATACAACAATAMTAGr^^ 


540 
540 


Cy 
Db 


541 
541 


GAAMTTCm3CX^ATCAG^TTTTGCT^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAMTTCCOBCK^ATCW^TTTTGGTMCTCTA^ 


600 
600 


Cy 
Db 


601 
601 


MTAMGVW^CmTACTATAGVVQCAACCT^ 


660 
660 


Cy 
Db 


661 
661 


CAACXXaTCTAQCTATAAAMTATAC^TGftAAAMTTTCAMTCAAC^TC^GrrATTAMT 


720 
720 


Cy 
Db 


721 
721 


TTACGMTAMTGAATATGAAMTMGC^ 


780 
780 


Cy 


781 


Ta^GTMGCCTCTMGCGTAMTCMTTAGCX3^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCAGn7\AGCX3n~Gn7\ACCX^ 


840 


Db 


781 


840 


Cy 


841 


TTMTTAMGTTACTG^TCAMGTATTACTGAAG3^TATG^TG^TAGTG^TG3TATTATT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTMTTAMCTTACTGATCm^GTATTACTC^^ 


900 


Db 


841 


900 


Cy 


901 


AMGCAC^TG^TGOTGAAMCTTMTCTATG^TGTM^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AMCO\CATC^TG3TGAAMCTTMTCTATG^TCTMCTTTTC^CTAC^TC^TMQ3rG 


960 


Db 


901 


960 


Cy 


961 


AAATCTGCT<^TACX^T<3\CAGr^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
II II II II II II II II II II II II I I I I II II II II II II II II II II II II II II II 
AAATCTQCT<^TA(X^TO\CAGr(^^ 


1020 


Db 


961 


1020 


Cy 


1021 


<^TAGTITT<XAATACXWW\ATAAAA^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
C^TACTTTTCO\ATACCAAAMTAAMGArMTTCTGC^^ 


1080 


Db 


1021 


1080 


Cy 


1081 


TATO\CAACACAMTAAAGAAATTACCTA^ 


1140 


Db 


1081 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TATC^CAACACAMTAMCAMTTACCrACACTTTTAGAC^TTATCTAC^TAMTATC^ 


1140 


Cy 
Db 


1141 
1141 


MTATTAMGCX3CV\OCTrrAMTTMCA^^ 


1200 
1200 
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st i cr esul t s. t xt 
2. Title: US- 1 0- 61 5- 383A- 1 0_GOPY_51_598 

Sequence: 1 ENTVCDVKDSNMDDELSDSN Tl AFSTSSQQ3Q3DLPPEKT 548 

DE St aphyl ococcus epi der rri di s OFF am no aci d sequence SEQ I D NQ 531 4. 
XX 

KW Staphylococcus epi derm dis; open reading frarre; OFF; bacterial infection; 

KW antibacterial; gene therapy. 

XX 

OS Staphylococcus epi derm dis. 
PN US6380370- B1 . 
PD 30- APR- 2002. 

PF 13- AUG- 1998; 98US- 001 34001 . 

PR 14- AUG- 1997; 97US- 0055779P. 
PR 08- NOV- 1997; 97US- 0064964P. 

PA ( GENO- ) GENQVE THERAPEUTI OS CORP. 
XX 

PI Doucet t e- St arrm LA, Bush D; 

DR VNPI ; 2002-381255/41. 

DR N-PSDB; ABN93014. 
XX 

PT Novel isolated nucleic acid encoding a Staphylococcus epi der rri s 

PT polypeptide, useful for diagnosing and treating bacterial infections. 

XX 

PS Disclosure; SEQ I D NO 5314; 267pp; English. 
XX 

CC ABN90538 to ABN93374 represent Staphylococcus epi der rri dis open reading 

CC frarre ( CRF) nucleic acid sequences which encode the am no acid sequences 

CC given in ABP35124 to ABP37960. The S. epi derm dis sequences have 

CC antibacterial activity and can be used in gene therapy. The sequences can 

CC also be used i n t he diagnosis and treatment of bacterial infections, 

CC particularly S. epi der rri dis infections. The sequences can be used to 

CC screen for corrpounds able to interfere with the S. epi derm dis life cycle 

CC or inhibit S. epi derm dis infection. N. B. The sequence data for this 

CC patent did not form part of the printed specification, but was obtained 

CC in electronic f or mat directly from the USPTO web site 

XX 

SQ Sequence 930 AA; 

Query IVbt ch 100.0% Score 2808; DB 1; Length 930; 

Best Local Si rri I ar i t y 100.0% Pred. No. 2.3e-138; 

Ivatches 548; Conservative 0; Msrratches 0; I ndel s 0; Gaps 0; 

Gy 1 ENTVGDVKDSNMDDELSDSNDQSSNEEKNDVI NNSG3I NTDDDNQ KKEETNSNDAI ENR 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 51 ENTVQDVKDSNMDDELSDSNDQSSNEEKNDVI NNSG3I NTDDDNQ KKEETNSNDAI ENR 1 1 0 

Gy 61 SKDI TCSTTNVDENEATFLGKTPQDINTQLKEEWKEPSSVESSNSS^TAQQPSHTTI NS 1 20 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 111 SKDI TQSTTNVDENEATFLGKTPQDNTGLKEEWKEPSSVESSNSSIVDTAQQPSHTTI NS 170 

Gy 121 EASI QTSDNEENSRVSDFANSKI I ESNTESNKEENTI EQPNKVREDSI TSQPSSYKNI DE 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 171 EASI QTSDNEENSRVSDFANSKI I ESNTESNKEENTI EQPNKVREDSI TSQPSSYKNI DE 230 

Gy 181 Kl SNQDELLNLPI NEYENKVRPLSTTSAGPSSKRVTVNQLAAEQ3SNVNHLI KVTDQSI T 240 
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st i cr esul t s. t xt 

0/ 241 EGYDDSDGI I KAHDAENL I YDVTFEVDDKVKSGDTMTVNI DKNTVPSDLTDSFAI PKI KD 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 291 EGYDDSDGI I KAHDAENL I YDVTFEVDDKVKSGDTMTVNI DKNTVPSDLTDSFAI PKI KD 350 

0/ 301 NSGEI I ATGTYDNTNKQ TYTFTDYVDKYENI KAHLKLTSYI DKSKVPNNNTKL DVEYKT 360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 351 NSGEI I ATGTYDNTNKQ TYTFTDYVDKYENI KAHLKLTSYI DKSKVPNN^KL DVEYKT 410 

Qy 361 ALSSVNKTI TVEYQKPNENRTANLQSIVFTNI DTKNHTVEQTI Yl NPL RYSAKETNVNI SG 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 41 1 ALSSVNKTI TVEYQKPNENRTANLQ3IVFTNI DTKNHTVEQTI Yl NPL RYSAKETNVNI SG 470 

0/ 421 NGDEGSTI I DDSTI I KVYKVGDNGNL PDSNRI YDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNI NFG 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 471 NGDEGSTI I DDSTI I KVYKVGDNQNL PDSNRI YDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNI NFG 530 

Qy 481 Nl DSPYI I KVI SKYDPNKDDYTTI QQTVTM3TTI NEYTGEFRTASYDNTI AFSTSSGQ3Q 540 

531 Li m i \a mam \mm mmm mm = 9 o 

Qy 541 GDLPPEKT 548 

Db 591 598 

Qy 1201 MGACTMGTTAG^TGTAGAATATMG^GGGXCTTTCATCAGTAMTAAMCMTTACG 1260 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1201 MGACTMGTTAG^TGTAGAATATMG^GGGGGCTTTCATCAGTAMTAAMCMTTACG 1260 

0/ 1261 GTTG^TATGAAAMCCTMOG / W\ATOGG^CTGCTMCCTTGAMGTATGTTGAGAAAC 1320 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1261 GTTGAATATGAAAAACCTMGGAAMTGGG^CTGGTAACCTTCAMGTATGTTCA 1320 

Qy 1321 ATAGATACGAAAMCGATAGAGTTG^GCAMOG^TTTATATTMCCCTCTTCGTTATTGA 1380 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1321 ATAG^TAGGAAAMCGATAGAGTTGAGCAMCG^TTTATATTMCCCTCTTCGTTATTGA 1380 

Qy 1381 GQGAMGAMCAMTGTAMTATTTCAGGGW^ 1440 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1381 G3GAMGAMCAMTGTAMTATTTCAG33AATG^ 1440 

Qy 1441 G^TAGTACMTGATTAMGTTTATMG3TTG3^G^TMTGAAAATTTACCAG^TAGTAAC 1500 

mi mkmv^^kvkky^^kk^wmmkktisoo 

Qy 1501 AGAATTTATG^TTAGAGTGAATATGAAGATGTGAGAMTG^TG^TTATGCGGAATTAGG^ 1560 

ob 1501 mmwium^VAmwm^m^myim ^ 



Qy 1561 MTMTMTG^CGTGAATATTMTTTTGGTAATATAG^TTGACGATATATTATTAAAGTT 1620 

Db 



Qy 1621 ATTAGTAAATATG^CCCTMTAAGGAGGATTACACG^CG^TACAGCAAACTGTG^GAATG 1680 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1621 ATTAGTAAATATG^CCCTMTAAGG^GG^TTACACG^CG^TAGAGCAMCTGTG^GAATG 1680 

Qy 1681 GAMCG^CTATAMTG^GTATACTGGTG^GTTTAGAAGAGCATCCTATG^TAATAGAATT 1740 

Db 1681 !JJ^U4^kV^ 1740 

Qy 1741 G3TTTCTCTAGMGTTGAGGrGMG3^GMG3TG^CTTG3CTCCTGAAAAAACTTATAAA 1800 
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Db 


1741 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTCTCTACMCTTCAC^CMG3*CAA(^ 


1800 


cy 


1801 


ATCX33\(&TTACCTATG33\A^ 

i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCO3\(&TTA0CTATG33\A(^ 


1860 


Db 


1801 


1860 


cy 


1861 


G*\AAMCCCCTTAGTMTCTATTGCT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
<3\AAAA(XX£nTAGrMTCTATTGG^^ 


1920 


Db 


1861 


1920 


Cy 


1921 


CTCAC^CAC^TGAACW333GAMTATCM 


1980 


Db 


1921 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAC^CAC^TGAAGAG33GAAA^ 


1980 


cy 


1981 


AAAATTACATT(XaAACACXX33\AQ^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAMTTACATTCCAMCACD33W33^ATA(^^ 


2040 


Db 


1981 


2040 


cy 


2041 


CCTGC^CTAGACTCAGMG3CMTTCTCTA^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGCACTAG^CTCAGMG3CMTTCT^ 


2100 


Db 


2041 


2100 


cy 


2101 


ACTATTG^TACm^TTTTATGAMGACCTAMTATACCTTAaSS^ACTATGrATQGTAT 

i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTATTG^TACm^TTTTATGAMGACCTAMTATACCTTAaSS^ACTATGrATQSrAT 


2160 


Db 


2101 


2160 


cy 


2161 


GACACTMTAMGATGCTATTCAAC 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAC^CTAATAAAC^TGGTATTC^GCT 


2220 


Db 


2161 


2220 


cy 


2221 


Aa3TTAAMG^TGW\ACX33^TATC^^ 


2280 


Db 


2221 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
A0GTTAAMG^T»W^0Q3^TATGATTAGrAGAAGAAGAACT 


2280 


cy 


2281 


TATC^TTTG^TMTTTAMTACTCCTAATTATATTGTTGATTTTG^TAAACCTTGAGST 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TATCW\TTTG^TMTTTAMTACTQ^AATTATATTGTTGATTTTG^TAAACCTTCAG3T 


2340 


Db 


2281 


2340 


cy 


2341 


ATO\CTXW\ACAACAACA(^TTCTX^ 

i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATG^CTCAMGMGMGAGATTCTGGn~(^^ 


2400 


Db 


2341 


2400 


cy 


2401 


GTCGATGTMGMTTACTG^TCV\TG^TG^CTTTAGTATAG^TMa33^TACTATG^TG^C 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCGATGTMCW\TTACTG^TCATG^TG^CTTTAGTATAG^TMCQ3^TACTATG^TG^C 


2460 


Db 


2401 


2460 


cy 


2461 


C^CTCAG^TTGAG^TAGn~GATT 


2520 


Db 


2461 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCV\GATTCAC^TAGn"GATT^ 


2520 


Cy 


2521 


TCCG^CTCACWM3CG^CTCAG^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCCttCTCACttCAGCK^CTCAG^TTCa^^ 


2580 


Db 


2521 


2580 


cy 


2581 


TCAG^TACTG^TTCAG^TTCAG^CAC^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAC^TACTC^TTCAG^TTGAG^ 


2640 


Db 


2581 


2640 


cy 

Db 


2641 
2641 


MTACCTCAC^TMGAATACAAMC&TAMTTAC^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
MTAGSTCAC&TAAC^TACAAAAGATAAA™ 


2700 
2700 
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sticrssults txt 

0/ 2701 G^TTCTAMQ3CAGATTACTTGG^GCTTTATfTGCAQ3rTTAQ3^Q3GTTATTATTAQ33 2760 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2701 G^TTCTAMQ3C^GATTACTTQ3^QCTTTATTTQ3AQ3rTTAQ3^Q3CTTATTATTAQ33 2760 

0/ 2761 MGOGTCGCAAAMTAGAAAAMTAAAMTTAA 2793 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 2761 MGOGTCGCAAAAATAGAAAAAATAAAAATTAA 2793 

3. Ti t I e: US- 1 0- 61 5- 383 A- 7_OOPY_252_1 895 

Sequence: 1 gagaat acagt acaagacgt act t gcct cct gaaaaaact 1644 

DE St aphyl ococcus epi der rri di s ORF nucl ei c aci d sequence SEQ I D NQ 2477. 
XX 

KW Staphylococcus epi der rri di s ; open reading frarre; ORF; bacterial infection; 
KW antibacterial; gene therapy; gene; ds. 

CS Staphylococcus epi der rri di s. 

PN US6380370- B1 . 

PD 30- APR- 2002. 

PF 1 3- AUG- 1 998; 98US- 001 34001 . 

PR 1 4- AUG- 1 997; 97US- 0055779P. 
PR 08- NOV- 1 997; 97US- 0064964P. 

PA ( GENO- ) GENQVE THERAPEUTI CS CORP. 
XX 

PI Doucet t e- St arrm LA, Bush D; 

DR V\PI ; 2002-381255/41. 

DR P-PSDB; ABP40469. 
XX 

PT Novel isolated nucleic acid encoding a Staphylococcus epi der rri s 

PT polypeptide, useful for diagnosing and treating bacterial infections. 

PS Disclosure; SEQ I D NO 2477; 267pp; English. 
XX 

CC ABN90538 to ABN93374 represent Staphylococcus epi der rri dis open reading 

CC frarre (ORF) nucleic acid sequences which encode the anri no acid sequences 

CC given in ABP35124 to ABP37960. The S. epi der rri dis sequences have 

CC antibacterial activity and can be used in gene therapy. The sequences can 

CC also be used i n t he diagnosis and treatment of bacterial infections, 

CC particularly S. epi der rri dis infections. The sequences can be used to 

CC screen for corrpounds able to interfere with the S. epi der rri di s life cycle 

CC or inhibit S. epi der rri dis infection. N. B. The sequence data for this 

CC patent did not form part of the printed specification, but was obtained 

CC in electronic f or mat directly f r om t he USPTO web site 

XX 

SQ Sequence 2793 BP; 1149 A; 423 C; 497 G; 724 T; 0 U; 0 a her ; 

Query IVbt ch 100.0% Score 1644; DB 1; Length 2793; 

Best Local Si rri I ar i t y 100.0% Pred. No. 3.3e-288; 

IVatches 1644; Conservative 0; M srrat ches 0; I ndel s 0; Gaps 0; 

Cy 1 GAGAAT ACAGT ACAAGACGTTAMGATT(3GMTATGGATG^TG^TTATCAGATAGCAAT 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 151 GAGAATACAGTACMGACGTTAMGATTGGW 210 

Cy 61 GATCAGTCCAGTMTGAAGAAMGAATGATGTMTCAATMTAGTCAGTCMTAMCACC 120 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 211 GATCAGTCCAGTMTGAAG'XAMG^TG^TGTAATCAATMT AGTCAGTCMT AMCACC 270 
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cy 


121 


CttTGATCttTMCXW\ATAAAA^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
<^T(^T<^TAACXW\ATAAAAAA^ 


180 


Db 


271 


330 


Cy 
Db 


181 
331 


TCTAMG^TATMC^CACTCMCMCAMTCT^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTAAA^TATAACACAGTCAA^^ 


240 
390 


CV 
Db 


241 
391 


MCWXCCTCAAC^TMTACTCAGCT^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
MCWXCCTCVXAGATMTACTCAGCT 


300 
450 


Cy 
Db 


301 
451 


gaato:tcamtt(^tcmtgc^act(^^ 


360 
510 


Cy 
Db 


361 
511 


C^C£ATCTATTCAMGMGn~GATMTG^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CW\C£ATCTATTGAMGMGn~GATMT(^ 


420 
570 


Cy 
Db 


421 
571 


TCTAAMTMTAG^CTMC^CTGW 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTAAMTMTAGAGAGn7\AGACTGAAT(^^ 


480 
630 


Cy 
Db 


481 
631 


MGAMGn~MGAGAAGATTGMTMGM 


540 
690 


Cy 
Db 


541 
691 


AAAATTTCAAATCy\AG^TG^GTTATTAAATTTACX}MTAAATCW\TATCW\AATAAC<^T 


600 
750 


Cy 
Db 


601 
751 


ag^cx^tatctacv\acatctgckx:m^ 


660 
810 


Cy 


661 


(m£Aa\ACAAQ3rra^TGT^^ 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GCQ3CAGAACAAGC^TCX^TGTTMT(^TTTMTTAMGTTACTG^T» 


720 


Db 


811 


870 


Cy 


721 


C^GCttTATG^TG^TAGTG^TGCTATTATTAMG^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
C^a^TATGATGATACTGATGCT^^ 


780 


Db 


871 


930 


Cy 


781 


<^TCTAACTTTTO\AGTA(^T(^TAAG^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATCTMCTTTTGAACTAGATGATMG^ 


840 


Db 


931 


990 


Cy 


841 


C^TMGAATACAGHTCCATCAGATT^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
(^TAAC^TACAGTTOCATCAC^TTTAAC^^ 


900 


Db 


991 


1050 


Cy 


901 


MTTCTQ3AC»WVTCATCXCTAGAQ3rACnTAT»\GAAGAGAM 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
MTTCTQ3A(3\MTCAT0GCT7\^^ 


960 


Db 


1051 


1110 


Cy 


961 


ACTTTTACAC^TTATCTAC^TAMTATG'\AAATATTAMC<}CO\CCTTAAATTMCATGA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTTTTACAC^TTATCTAC^TAMTATGAAMTATTAMC03CACCTTAAATTAAGATGA 


1020 


Db 


1111 


1170 


Cy 
Db 


1021 
1171 


TACATT(^TAAATCAAAG3rrCXW\^^^ 


1080 
1230 
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st i cr esul t s. t xt 

0/ 1081 GXCHTTCATCACTAMTAAMCAA^^ 1 1 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 1231 QXCTTTCATGACTAMTAAMCMTTAa33TT^TATCAAAMCCTMCGA^TCQ3 1290 

Cy 1141 ACTQ3TMCCTTCAMGrATGrTCACAMCATA^TACGA\AAACGATACAGrTG^QCAA 1200 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1291 ACTGOTMCCTTCAMGTATC^CACAM^^ 1350 

Cy 1201 ACX^TTTATATTMCCCTCTTCGrTATTC^GCX^AAAG^MCAMTGrAMTATTTCAQ^ 1260 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1351 ACGATTTATATTMCCCTCTTGGTTATTCAG^^ 1410 

Cy 1261 MTG33GATGAAGCTTCMCMTTATC(^C^^ 1320 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1411 MTQ3CG^TGAAQ3TTGMGMTTATCG^CX^TAGrACMTCATTAAAGTTTATAAQ^T 1470 

Cy 1321 «BAGATMTCAAMTTTAOW^TACTMCAGA\rTW 1380 

ob iM^mumiiMmmwiuymk^mv 1530 

Cy 1381 GTCACAMTC^TGATTATGOOCAATTAGGAMT^ 1440 

ob ,531 imi^muiimkummmiMmum 

Cy 1441 MTATAG^TTGACGATATATTATTAMCTTATTACTAMTATC^CCCTMTMa^CC^T 1500 

ob 159 i k^v^wk^^ ,™ 



Cy 1501 TAGACG^CC^TAGAam^CTCTG^CMTQGAM(I^CTATAMTG^CTATACTQ3TG^G 1560 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1651 TAGACG^CC^TAGAam^CTCTG^CMTQGAMCG^CTATAAATG^CTATACTQSTG^G 1710 

Cy 1561 TTTAC^CAa^TCCTATG^TMTACMTTQGTTTCTCTACAACTTCAffiTCAACO\CAA 1620 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1711 TTTAG^ACAGCATCCTATG^TMTACAATTGCTTTCTCTAGMGTTGAGCTrGMGC^GAA 1770 

Cy 1621 GC^G^CTTGGCTCCTGAAAAAACT 1644 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1771 G3TGACTTGCCTCCTGAAAAAACT " 



4. Title: US- 10- 61 5- 383 A- 16 

Sequence: 1 TYTFTDYVD 9 

DE St aphyl ococcus epi der nri di s ORF am no aci d sequence SEQ I D NQ 531 4. 
XX 

KW Staphylococcus epi derm dis; open reading frame; ORF; bacterial infection; 

KW antibacterial; gene therapy. 

XX 

CS Staphylococcus epi derm dis. 

PN US6380370- B1 . 
XX 

PD 30- APR- 2002. 

PF 1 3- AUG- 1 998; 98US- 001 34001 . 
XX 

PR 14- AUG- 1997; 97US- 0055779P. 

PR 08- NOV- 1997; 97US- 0064964P. 
XX 

PA ( GENO- ) GENOVE THERAPEUTI CS CORP. 
XX 

PI Doucet t e- St arnn LA, Bush D; 
XX 
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st i cresul ts. txt 

DR V\PI ; 2002-381255/41. 
DR N-PSDB; ABN93014. 
XX 

PT Novel isolated nucleic acid encoding a Staphylococcus epidernis 

PT polypeptide, useful for diagnosing and treating bacterial infections. 

PS Disclosure; SEQ I D NO 5314; 267pp; English. 
XX 

CC ABN90538 to ABN93374 represent Staphylococcus epiderrridis open reading 

CC frarre (OFF) nucleic acid sequences which encode the am no acid sequences 

CC given in ABP35124 to ABP37960. The S. epiderrridis sequences have 

CC antibacterial activity and can be used in gene therapy. The sequences can 

CC also be used i n t he diagnosis and treatment of bacterial infections, 

CC particularly S. epiderrridis infections. The sequences can be used to 

CC screen for corrpounds able to interfere with the S. epidermdis life cycle 

CC or inhibit S. epidermdis infection. N. B. The sequence data for this 

CC patent did not form part of the printed specification, but was obtained 

CC in electronic f or mat directly from the USPTO web site 

XX 

SQ Sequence 930 AA; 

Query Match 100.0% Score 51; DB 1 ; Length 930; 

Best Local Si rri I ar i t y 100.0% Pred. No. 23; 

Matches 9; Conservative 0; Msmatches 0; I ndel s 0; Gaps 0; 
Cy 1 TYTFTDYVD 9 

Db 369 377 
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